
 
 
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       
200                             
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
19960006.q  MWATLLCKHLQIKIRIGIVHQLVLLLMSSSLFLVVSAQSVPADNMDQEALLGLKSLVTSDPSGMLLSWG~~~~NGS~ACTWSGVRCN~~~~~RHGRVLVLDLQGLNLVGKISPSIGNLSALHGLYLQKNQFSGEIPDQIGWLGQLQTLNASANILTGNIPAALIN~CTNLEIIDLSQNTFFGTIPASIS~~~~~~~~~~~ 
55310015.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAALSSWN~~~~QGSSVCSWAGVRCN~~~~~RQGRVSMLDVQNLNLAGQISPDIGNLSALQSIYLQKNRFIGNIPDQLGRLSLLETLNGSSNHFSGSIPSGLTN~CTHLVTMDLSANSITGMIPISLH~~~~~~~~~~~ 
83582780.q  MAG~~EVAFICLLLVCLCSHSLALSPPPPPPSSPVSSNDATKATVDELALLSIKSMLSSPSSSPLASWNSTSSIH~~HCSWPGVVCS~~~RRHPGRVAALRMASFNLSGAISPFLANLSFLRELDLAGNQLAGEIPPEIGRLGRLETVNLAANALQGTLPLSLGN~CTNLMVLNLTSNQLQGEIPSTIGARMVNLYILDL 
83582786.q  MAGARATALSCFSLLLFCSYALVSP~~~~~~~~~~GSSDAT~~VVDELALLSFKSMLSGPSDGLLASWN~~TSIH~~YCDWTGVVCSG~~RRQPERVVALLMNSSSLSGRISPFLGNLSFLNRLDLHGNGFIGQIPSELGHLSRLRVLNLSTNSLDGSIPVALGR~CTNLTVLDLSSNKLRDKIPTEVGA~LENLVDLRL 
AK103869.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83582775.q  ~MARATALLCSSLLLLSCFYAQVSPGS~~~~~~~~SSSSRSTAMADEPALLSFKSMLLSD~~GFLASWN~~ASSH~~YCSWPGVVCG~~~GRHPERVVALQMSSFNLSGRISPSLGNLSLLRELELGDNQFTGDIPPEIGQLTRLRMLNLSSNYLQGSIPASIGE~CAELMSIDLGNNQLQGEIPAELG~ALKNLVRLGL 
AK102251.q  ~~~~~~~MARAMMLLLFCSYALALVSA~~~~~~~~GSSSSSNATADELALLSFKSMLSSPSLGLMASWN~~SSSH~~FCSWTGVSCS~~~RQQPEKVIALQMNSCGLSGRISPFLGNLSFLKTLDLGNNQLVGQIPSELGHLSKLRMLNLSTNLLRGSIPVEMRG~CTKLMTLHLGNNQLQGEIPAEIGSSLKNLINLYL 
83582782.q  ~~~~MARSLALLMLLFNSSLLLPPASSDDDAAAAAV~~PTGGAAADELALLSFRSSLVSQGGSSLASWNT~TSGHGQHCTWAGVACG~~~GRR~DRVVELRLRSFNLSGTISPSLGNLSFLAKLHLGGNHLSGEIPPELGRLSRLRRLNMSGNSLQGSIPAAIGG~CFRLIEMDLTINQLEGKIPLQIGASMKNLAYLYL 
83582717.q  ~~~~MISLPLLLFVLFFSALLLFPSSSDDDGG~~~~~~~~GDAAGDELALLSFKSSLLYQGGQSLASWN~~TSGHGQHCTWVGVVCG~~~RRHPHRVVKLRLRSSNLAGIISPSLGNLSFLRTLQLSDNHLSGKIPQELSRLIRLQQLVLNFNSLSGEIPAALG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
Xa21.q      ~~~~MISLPLLLFVLLFSALLLCPSSSDD~~~~~~~~~~DGDAAGDELALLSFKSSLLYQGGQSLASWN~~TSGHGQHCTWVGVVCGRRRRRHPHRVVKLLLRSSNLSGIISPSLGNLSFLRELDLGDNYLSGEIPPELSRLSRLQLLELSDNSIQGSIPAAIGA~CTKLTSLDLSHNQLRGMIPREIG~~~~~~~~~~~ 
83582784.q  ~~~MARSPTSVMISSLLLLLLIGPASSDDAAAAAAARTSTGGVAGDELALLSFKSSLLHQGGLSLASWN~~TSGHGQHCTWVGVVCGRRRRRHPHRVVKLLLRSSNLSGIISPSLGNLSFLRELDLSDNYLSGEIPPELSRLSRLQLLELSGNSIQGSIPAAIGA~CTKLTSLDLSHNQLRGMIPREIG~~~~~~~~~~~ 
83513975.q  ~~MNALVILLCSTLLLYSPAAVCTVGS~~~~~~~~SSSSTNATDKQAAALLSFRSMVSDPS~GALTWWN~~ASNHP~~CRWRGVACGR~~GRHAGSVVALSLGSSSLSGLISPFLGNLSFLRVLDLGANQLVGQIPPELGRLGRLRELNLSGNSLEGGIPPALAIGCSKLESLSLDSNHLRGEIPGEIAA~LRNLAYLNL 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
400                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
19960006.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SFQKLRVLKIGGNQLSGSVPRYIGNLSLLSTLDLSTNNLTGTIPYEFGHLRQ~LKYLQLSINNLKGTVPEPLYNLSS~LSFFAIANNDLHGKIPSDVGFRLPRLLVFHICINRFTGPIPPSLHNVTNIQSIRMSHNHF 
55310015.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLQNLKILKLGQNQLTGAIPPSLGNMSLLTTLDASTNTIAGEIPEELGHLRH~LQYFDLSINNLTGTVPRQLYNISN~LAFFAVAMNKLHGEIPNDISLGLPKLHIFIVCYNKLTGQIPPSLHNITKIHSIRISHNFL 
83582780.q  RQNGFSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EIPLSLAELPSLEFLFLYSNKLSGEIPTALSNLSGLMHLDLDTNMLSGAIPSSLGKLSS~LIWLNLANNNLSGTIPSSIWNISSSLWGLNIQQNNLVGVVPTDAFTALPELRTISMDNNRFHGRLPTSLVNVSHVRMLQLGFNFF 
83582786.q  HKNGLSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EIPLHISNLLSVEYLYLRDNWFSGEIPPALGNLTKLRYLDLASNKLSGSIPSSLGQLSS~LSLFNLGHNNLSGLIPNSIWNISS~LTVLSVQVNMLSGTIPPNAFDSLPRLQSISMDTNKFEGYIPASLANASNLSFVQLSGNSL 
AK103869.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSA~LMAFTVQQNSLSGTIPPNAFSNFPSLQLIGMDHNKFHGSIPTSIANASHLWLVQLGANFL 
83582775.q  HENALSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EIPRSLADLQSLGALSLFKNRLHGEIPPGLGNLTNLYHLLLAHNMLSGAIPSSLGMLSG~LSWLELGFNNLTGLIPSSIWNVSS~LTELNLQQNMLHGTMPPDVFNSLPHLQHLYINDNQFHGNIPVSIGNVSALSRIQIGFNSF 
AK102251.q  TRNLLSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EIPQSLAELPSLELLSLSHNKLSGEVPSALSNLTNLLNIRFSNNMLSGVIPSSLGMLPN~LYELSLGFNNLSGPIPTSFWNISS~LRALSVQGNMLSGTIPANAFETLPHLEELYMDHNHLHGKIPVSLGNSSNLSMIILGANLF 
83582782.q  EGNRLSGQIPRSLAELPSIQELSLGSNGLSGEIPPALGNLTGLSFLSLSENSLSGGIPSSLCNLTSLSSLYLNKNTLSGTIPSCLGNLNSLLELALSDNTLSGAIPSSLGRLSR~LSSLHLSSNNLSGLIPDPIWNISS~LTVFGVQYNMLSGMLPANAFSTLPHLQEVYMDNNQFHGHIPASVANASNISMLTFGVNSF 
83582717.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NLTSLSVLELTNNTLSGAIPSSLGKLTGLTDLALAENTLSGSIPSSFGQLRR~LSFLSLAFNNLSGAIPDPIWNISS~LTIFEVISNKLSGTLPTNAFSNLPSLHEVQFN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
Xa21.q      ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASLKHLSNLYLYKNGLSGEIPSALGNLTSLQEFDLSFNRLSGAIPSSLGQLSS~LLTMNLGQNNLSGMIPNSIWNLSS~LRAFSVRENKLGGMIPTNAFKTLHLLEVIDMGTNRFHGKIPASVANASHLTVIQIYGNLF 
83582784.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ASLKHLSNLYLHTNGLSGEIPSALGNLTSLQYFDLSCNRLSGAIPSSLGQLSSSLLTMNLRQNNLSGMIPNSIWNLSS~LRAFSVSENKLGGMIPTNAFKTLHLLEVIDMGTNRFYGKIPASVANASHLTQLQIDGNLF 
83513975.q  RANNLSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EIPPSLGNLSSLYFLNLGFNMLFGEIPASLGNLSQLNALGIQHNQLSGGIPSSLGHLNN~LTSLLLQANGLIGSIPPNICNISF~LKHFSVENNELSGMLPPNVFNTLPMLETFDAGENMFDGHIPSSLVNASKLSRFQIAENHF 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       
600                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
19960006.q  SGSVPPGLSGLHNLVLYNIGFNQIVGNTS~~~~VLVDLMNCTKLQLIAFDENLIEGILPDSIGNLSSSLTRLYVGGNRITGYIPASIGRLSSLTLLNMSYNLLFGSIPPEIGLLKELTMLSLARNKLSGIIPAEIGDLAQLTRLEMNHNELVGEIPVEIGNLQHVLSLDISSNSLKGGIPASIFSLNSLSTLLNLSHNLL 
55310015.q  TGKVPPGLQRLSKLVWYNIGFNQIVHTTS~~~~ILDDLTNSTKLEYLGIYENQIVGKIPDSIGNLSSSLENLYIGGNRITGHIPPMIGRLTRLTLLNMTDNLLDGEIPLEISYLKDLNVLGLSGNNLSGPIPTQFGNLTALTMLDISKNRLVSSIPKELGHLSHILSLDFSCNKLNGSIPDTIFSLTSLSSILNMSYNAL 
83582780.q  SGTVPSELGMLKNLEQFLLFATLLEAKEPRDWEFITALTNCSRLKILELGASKFGGVLPDSLSNLSTSLQTLSLQYNTISGRIPKDIGNLIGLQSLTLDDNSFIGTLPSSLGRLQNLNLLSVPKNKISGSVPLAIGNLTKLSSLELQANAFSGEIPSTVANLTKLSALNLARNNFTGAIPRRLFNILSLSKILDISHNNL 
83582786.q  RGIVPPKIGRLSNINWLQLSNNLLQAKETKDWNFISALTNCSQLEMLDLGANKFSGVLPDSLSNHSSSLWFLSLSVNEITGSIPKDIG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK103869.q  SGIVPPEIGGLRNLKILQLSETFLEARSPNDWKFITALTNCSQFSVLYLASCSFGGVLPDSLSNLSS~LTNLFLDTNKISGSIPEDIDNLINLQAFNLDNNNFTGHLPSSIGRLQNLHLLSIGNNKIGGPIPLTLGNLTELYILQLRSNAFSGSIPSIFRNLTNLLGLSLDSNNFTGQIPTEVVSIVSLSEGLNLSNNNL 
83582775.q  GGIIPPEVGRLRNLTSLEAEHTFLEAKDQKGWGFISALTNCSKLQALFLGNNRFEGVLPVSISNLSVYLEYLYLDFNAISGSLPEEIGNLVRLEALLLHNNSFTGILPSSLGRLKNLQVLYIDNNKISGSIPLAIGNLTELNYFRLDVNAFTGRIPSALGNLTNLVELGLSSNNFTGSIPVEIFKIHTLSLTLDISNNNL 
AK102251.q  NGIVPQEIGRLRKLEQLVLTQTLVGAKEQKDWEFITALANCSQLQVLVLGMCEFGGVLPNSLSSLSTSLKYLSLSYNNILGSIPKDIGNLFNLQVLDLAWNSFIGTLPSSLGRLKNLHYFNVYNNDLGGPIPSTIGNLTELITLYLMSNTFSGRLTNSLANLTKLTELDLSSNNFIGPIPSGLFNITTLSIALELSYNKF 
83582782.q  SGVVPEEIGRLRNLGTLVLAETLLEAEGPNDWKFMTALTNCSNLQHVEMGACKFGGVLPDSVSNLSSSLVYLSIGANKISGSLPRDIGNLINLESLVLFNNSLTGSLPSSFSKLKNLHRLILFNNKLSGYLQLTIGNLTQITNLELYGNAFSGTIPSTLGNMTRLFELNLAHNNFIGAIPTEIFSIPTLSETLDVSHNKL 
83582717.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AFGGTIPSTLGNLTKLFQINLGHNNFIGQIPIEIFSIPALSEILDVSHHNL 
Xa21.q      SGIITSGFGRLRNLTELYLWRNLFQTREQDDWGFISDLTNCSKLQTLNLGENNLGGVLPNSFSNLSTSLSFLALELNKITGSIPKDIGNLIGLQHLYLCNNNFRGSLPSSLGRLKNLGILLAYENNLSGSIPLAIGNLTELNILLLGTNKFSGWIPYTLSNLTNLLSLGLSTNNLSGPIPSELFNIQTLSIMINVSKNNL 
83582784.q  SGIITSGFGRLRNLTTLYLWRNLFQTREQEDWGFISDLTNCSKLQTLDLGENNLGGVLPNSFSNLSTSLSFLALDLNKITGSIPKDIGNLIGLQHLYLCNNNFRGSLPSSLGRLRNLGILVAYENNLSGSIPLAIGNLTELNILLLGTNKFSGWIPYTLSNLTNLLSLGLSTNNLSGPIPSELFNIQTLSIMINVSKNNL 
83513975.q  SGVIPPELGGLQGLKWFILTENDLEAKESNDWKFMKALTNCSQLEVLELEANKFSGTLPSVISNLSASLTILTLASNKIVGNMPREIGKLINLGALVAHNNFLTGSPPSSLGMLQNLRILWLDNNYFSGPFPRVICNLTHMDSLDLGRNNFSGSIPITVGNMVSLSSLRFSFNNFIGTIPTSLFNITTLSIYLDISYNHL 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       
800                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
19960006.q  TGSIRENIGQLGQITAIDLSYNFLNGSIPVSIGKCQSLQSLSLSRNSLSGVIPGTIGNLKGLQTLDLSSNQLSGIIPATLVKMQALRLLNLSMNDLDGLVPNNGIFKDHSVVYLDGNPKLCY~~~~SNMLCYYIHSSHRRKMAVAIAVGTAAMAAITIVVIISMLLLPRKWLRNRKPKK~~~~~LGSFIKKSHPLVSYEE 
55310015.q  TGVIPESIGRLGNIVSIDLSYNLLDGSIPTSVGKCQSVQSLSVCGNAISGVIPREIENLKGLQILDLSNNQLVGGIPEGLEKLQALQKLNLSFNNLKGLVPSGGIFKNNSAADIHGNRELYN~~~~MESTVFRSYSKHHRKLVVVLAVPIASTVILLIFVGVMFMLWKSKYLRIDATKVGTAVDDSILKRKLYPLISYEE 
83582780.q  EGSIPQEIGNLINLEEFHAQSNILSGEIPPSLGECQLLQNVYLQNNFLNGTISSALGQLKGLESLDLSNNKLSGQIPRFLGNISMLSYLNLSFNNFSGEVPDFGVFANITAFLIQGNDKLCGGIPTLHLRPCSSGLPEKKHKFLVIFIVTISAVAILGILLLLYKYLNRRKKN~~NTKN~~~~~SSETSMQAHRSISFSQ 
83582786.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LENLDLSSNNLSGQVPKFFGNITILYYLNLSFNSFVGDIPNFGVFANATAISIQGNDKLCGGIPDLHLPPCSSESGKRRHKFPLIPVVVSLAATIF~ILSLISAFLFWRKP~~~MSKL~~~~~PSATSMQGYPLISYQQ 
AK103869.q  EGSIPQQIGNLKNLVNLDARSNKLSGEIPTTLGECQLLQNIYLQNNMLTGSLPSLLSQLKGLQTLDLSSNNLSGQIPTFLSNLTMLGYLNLSFNDFVGEVPTLGVFLNASAISIQGNGKLCGGVPDLHLPRCTSQAPHRRQKFLVIPIVVSLVATLL~LLLLFYKLLGSVQENKIKDTI~~~~~NHMHGRPSFDLLLSAW 
83582775.q  EGSIPQEIGGLKNLVQFYADSNKLSGEIPSTLGECQLLQNISLQNNFLSGSVPSLLSQLKGLQILDLSNNNLSGQIPTFLSNLTMLSYLNLSFNDFSGEVPTFGVFSNPSAISIHGNGKLCGGIPDLHLPRCSSQSPHRRQKLLVIPIVVSLAVTLL~LLLLLYKLLYWRKN~~IKTNI~~~~~PSTTSMEGHPLISHSQ 
AK102251.q  EGSIPQEIGNLVNLVKFNAESNKLSGEIPSTLGQCQNLQDLTLQNNMLNGNIPEQLSQLKSLQTLDFSRNNLSGEIPIFIENFTMLSYLNLSFNIFTGEVPTTGIFTNSTAISIQHNGRLCGGITTLHLPPCSSQLPKNKHKPVVIPIVISLVATLA~VLSLLYILFAWHKK~~IQTEI~~~~~PSTTSMRGHPLVSYSQ 
83582782.q  EGSIPKEIGELKNIVEFHADSNKLSGEIPSTISGCQLLQHLSLQNNFLNGNIPIALTQLAGLDTLDLSGNNLSGQIPKSLGDMPLLHSLNLSFNSFQGEVPTNGVFANASEIYIQGNANICGGIPELRLPQCSLKSTKKKKHQILLIALTVCLVSTLAIFSLLYMLLTCHKRR~~KKEV~~~~~PAMTSIQGHPMITYKQ 
83582717.q  EGSIPKEIGKLKNIVEFHADSNKLSGEIPSTIGECQLLQHLFLQNNFLNGSIPIALTQLKGLDTLDLSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
Xa21.q      EGSIPQEIGHLKNLVEFHAESNRLSGKIPNTLGDCQLLRYLYLQNNLLSGSIPSALGQLKGLETLDLSSNNLSGQIPTSLADITMLHSLNLSFNSFVGEVPTIGAFAAASGISIQGNAKLCGGIPDLHLPRCCPLLENRKHFPVLPIS~~VSLAAALAILSSLYLLITWHKRT~~KKGA~~~~~PSRTSMKGHPLVSYSQ 
83582784.q  EGSIPQEIGHLKNLVEFHAESNRLSGKIPNTLGDCQLLRYLYLQNNLLSGSIPSALGQLKGLETLDLSSNNLSGQIPTSLADITMLHSLNLSFNSFMGEVPTIGAFADASGISIQGNAKLCGGIPDLHLPRCCPLLENRKHFPVLPIS~~VSLVAALAILSSLYLLITWHKRT~~KKGA~~~~~PSRTSMKGHPLVSYSQ 
83513975.q  DGSIPPEVGNLPNLVYLDARYNQLSGEIPITFEKCQLLQILYLQNNSFIGNIPSSFSEMKGLEILDLSSNNFSGQIPKFFGHFLTLYDLNLSYNNFDGEVPVFGVFANATGISVQGNNKLCGGIPDLHLPTCSLKISKRRHRVPGLAIVVPLVATTICILSLLLFFHAWYKNR~~LTKS~~~~~PSTMSMRAHQLVSYQQ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VFPSSVFVPDE 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LPLLV 
 
 



                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       
1000                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
19960006.q  LNQVTSSFDNRNLIGTGGFGSVYKAVLRSRT~~~~~AVAIKVLDLHKMGALKS~~~WTAECEALRNVRHRYLVKLVTMCASID~~~~~FSGNEFRALVYELMSCGSVEDLIHKGRQ~GEN~VAGVN~~ADMILSIAIDVASALDYLHNDCG~~~~~EQVVHCDIKPSNVLLDEDMTAKVGDFGIWVWGVNHQQR~~~PMS 
55310015.q  LYHATENFNERNLVGIGSFSSVYKAVLHATS~~~~~PFAVKVLDLNKIGATNS~~~WVAECEILSTIRHRNLVKLVTLCSSID~~~~~FSGNEFRALVYEFMTNGSLEDWIHGPRR~HEDSERGLS~~AVEVLSIAIDIASALEYMHDGSCRA~~~GQVVHCDIKPSNVLLDGDMTAKIGDFGLARLHTQTSARDEESVS 
83582780.q  LAKATEGFSATNLLGSGTFGSVYKGKIDGQTDESAEYIAVKVLKLQTPGAHKS~~~FVAECEALKNLRHRNLVKVITACSSID~~~~~TRGYDFKAIVFDFMPNGSLEDWLHPKPV~DQTEMKYLG~~LVQRVTILLDVAYALDYLHCRGP~~~~~APVVHCDIKSSNVLLDSDMVAHVGDFGLAKILAEGSSSLQHSTS 
83582786.q  IVRATDDFSTTNLLGSGTFGTVFKGNISAQDGENTSLVAIKVLKLQTPGALKS~~~FSAECEALRDLRHRNLVKIITVCSSID~~~~~NRGNDFKAIVLDFMSNGSLEGWLHPDKN~DQTDQRYLS~~LLERVCVLLDVAYGLDYLHCHGP~~~~~TPVVHCDLKSSNVLLDADMVAHVGDFGLAKILVEGSSMFQQSTS 
AK103869.q  QGQQTVSQ~RPNLLGSGSFGSVYKGELDKQSGQSKDIIAVKVLKLQTPGALKS~~~FTAECEALRNLRHRNLVKIITACSSID~~~~~NSGNDFKAIVFDFMPSGNLEGWLHPATN~~~~NPKYLN~~LLQRVGILLDVANALDYLHCHGP~~~~~TPVVHCDLKPSNVLLDAEMVAHVGDFGLAKILFEGNSLLQQSTS 
83582775.q  LVRATDNFSATNLLGSGSFGSVYKGEINNQAGESKD~IAVKVLKLQTPGALKS~~~FIAECEALRNLWHRNLVKIITACSSID~~~~~NSGNDFKAIVFEFMPNGSLDGWLHPDNN~DHTEQRYLN~~ILERVSILLDVAYALDYLHCHGP~~~~~APVIHCDIKSSNVLLDSDMVARVGDFGLARILDEQNSVFQPSTN 
AK102251.q  LVKATDEFSIANLLGSGSFGSVYKGELVAQIGESPYYVAVKVLKLQTSGALKS~~~FAAECNALRNLRHRNLVKIITACSSID~~~~~NSGNDFKAIVFDFMPNGSLEGWLHPDKD~DQIDHKYLN~~LLERVGILLDVANALDYLHCHGP~~~~~TPVVHCDLKPSNVLLDAEMVAHLGDFGLAKIIVEGNSLLQQSTS 
83582782.q  LVKATDGFSPANLLGSGSFGSVYKGELDSQHGESTSSVAVKVLKLETPKAVKS~~~FTAECEALRNMRHRNLVKIVTICSSID~~~~~NKGNDFKAIVYDFMPNGSLEDWLHPETNCDQAEQRHLN~~LHQRVNILLDVACALDYLHCLGP~~~~~ESVVHCDIKSSNVLLDADMVAHVGDFGLARILVKESSLMQQSTS 
83582717.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EFDSQDGEITSLVAVKVLKLETPKALKS~~~FTSECETLRNTRHRNLVKIVTICSSID~~~~~NRGNDFKAIVYDFMPNGSLEDWLHPETN~DQAEQRHLT~~LHQRVTILLDVACALDHLHFHGP~~~~~EPIVHCDIKSSNVLLDADMVAHVGDFGLARILIEGSSLMQQSTS 
Xa21.q      LVKATDGFAPTNLLGSGSFGSVYKGKLNIQD~~~~~HVAVKVLKLENPKALKS~~~FTAECEALRNMRHRNLVKIVTICSSID~~~~~NRGNDFKAIVYDFMPNGSLEDWIHPETN~DQADQRHLN~~LHRRVTILLDVACALDYLHRHGP~~~~~EPVVHCDIKSSNVLLDSDMVAHVGDFGLARILVDGTSLIQQSTS 
83582784.q  LVKATDGFAPTNLLGSGSFGSVYKGKLNIQD~~~~~HVAVKVLKLENPKALKS~~~FTAECEALRNMRHRNLVKIVTICSSID~~~~~NRGNDFKAIVYDFMPSGSLEDWIHPETN~DPADQRHLN~~LHRRVTILLDVACALDYLHRHGP~~~~~EPVVHCDVKSSNVLLDSDMVAHVGDFGLARILVDGTSLIQQSTS 
83513975.q  LVHATDGFSTTNLLGTGSYGSVYRGKLFDETGENENLIAVKVLKLQTPGALKS~~~FTAECEAMKNLRHRNLVKIVTACSSMD~~~~~FNGNDFKAIVFDFMPNGCLEEWLHPQID~NQLEERHLN~~LVHRVGILFDVACALDYLHFHGT~~~~~TPVVHCDLKPSNVLLDADMVAHVGDFGLAKILSS~~~~~QPSTS 
2phk_Phk    ~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCK~~~~EYAVKIIDVTGGGSFSA~~~EEVQELREATLKEVDILRKVSGHPNIIQLKDTYETNTFFFLVFDLMKKGELFDYLTEKVT~~~~~LSEKE~~TRKIMRALLEVICALHKLN~~~~~~~~~~~IVHRDLKPENILLDDDMNIKLTDFGFSCQLDPGEKLREVCGT 
1ir3_IRK    WEVSREKITLLRELGQGSFGMVYEGNARDIIKG~EAETRVAVKTVNESASLRERIEFLNEASVMKGFTCHHVVRLLGVVSKGQ~~~~~~~~~~PTLVVMELMAHGDLKSYLRSLRPEAENNPGRPPPTLQEMIQMAAEIADGMAYLNAKKF~~~~~~~~VHRDLAARNCMVAHDFTVKIGDFGMTRDIXETDXXRKGGKG 
1ias_TGFbR  QRTIARTIVLQESIGKGRFGEVWRGKWRGEE~~~~~~VAVKIFSSREERSWFR~~~~EAEIYQTVMLRHENILGFIAADNKDN~~~~~~GTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLN~~~~~~~~~~~RYTVTVEGMIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVKKNGTCCIADLGLAVRHDSATDTIDIAPN 
 
                    1010      1020      1030      1040      1050      1060      1070      1080      1090      1100      1110      1120      1130      1140      1150      1160      1170      1180      1190      
1200                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
19960006.q  TAT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GMLLLEMITGKRPVDPQFGGDMNLEKWVRDGFPHRAHEVVDERLRGT~IVDICHEGQQQASAEQKRQQLMLNNIILPVMEVAL 
55310015.q  TTHNMKGTIGYIPP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EYGYGAKTSTSGDVYSYGIMLLEMITGKSPVDQMFGGEMNLEKWVRASIPHQADEVVDKRFMMTGSEESSADGQQQQQVDTVDSKLLLETLLVPMVDVAL 
83582780.q  SMG~FRGTIGYAAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EYGAGNIVSTNGDIYSYGILVLETVTGKRPTDNRFRQGLSLREYVEQALHGETMDIVDSQLTLE~~~~~~LEN~ECALQ~DSSYKRKIDCLIS~LLRLGV 
83582786.q  SMG~FRGTIGYAAP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EYGAGNMVSTNGDIYSYGILVLETVTGKKPAGSEFRQGLSLREYVKSGLEDEVMEIVDMRLCMD~~~~~~LTN~GIPTGNDATYKRKVECIVL~LLKLGM 
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